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【57】申請專利範圍
1.　一種長效型干擾素合併雷巴威林於治療一週時預測一個體罹患慢性 C型肝炎之療效的方
法，包括：(a)檢測該個體之一血液樣品之包括 RSAD2、LOC26010、HERC5、HERC6、
IFI44、SERPING1、IFITM3和 DDX60基因的基因表現量，其中該個體係感染 C型肝炎
病毒基因型第一型之患者；及(b)根據該基因表現量的累積倍數變化計算一基因分數，當
該基因分數等於或高於一臨界值時，該方法預測長效型干擾素合併雷巴威林於該個體成

功治療慢性 C型肝炎。
2.　如申請專利範圍第 1項所述的方法，其中該 RSAD2、LOC26010、HERC5、HERC6、

IFI44、SERPING1、IFITM3和 DDX60基因的累積倍數變化是藉由倍數變化的總和
(RSAD2+LOC26010+HERC5+HERC6+IFI44+SERPING1+IFITM3+DDX60)計算所得，其
中倍數變化=2-ddCt，其中 dCt=Ct(基因 X)-Ct(GADPH)和 ddCt=dCt-dCt平均值(非持續性
病毒學反應患者的基因 X，X代表上述任一基因)。

3.　如申請專利範圍第 1項所述的方法，其中該臨界值是利用一接收者操作特徵(ROC)曲線
上，靈敏度和特異性達到其最大值之和來判定。
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4.　如申請專利範圍第 3項所述的方法，其中該臨界值為 8。
5.　如申請專利範圍第 1項所述的方法，其中該血液樣品包含周邊血液單核球細胞。
圖式簡單說明

圖 1顯示在第 1週時，有達到持續病毒學反應組(SVR)和未達成持續性病毒學反應組(non-
SVR)之間有表現差異的基因。圖中列出以即時聚合酶鏈鎖反應(real-time PCR)檢測後具有顯
著差異的基因(p值<0.05)，長條代表倍數變化(fold change)的平均值±標準誤(standard
error,SE)。相對表現量的倍數變化是以內生的 GADPH來標準化。
圖 2顯示在第 4週時，SVR組和 non-SVR組之間有表現差異的基因。圖中列出以即時聚

合酶鏈鎖反應(real-time PCR)檢測後具有顯著差異的基因(p值<0.05)，長條代表倍數變化(fold
change)的平均值±標準誤(standard error,SE)，相對表現量的倍數變化是以內生的 GADPH來標
準化。

圖 3a顯示在整體病例中，持續病毒學反應(SVR)預測因子的比較。
圖 3b顯示在整體病例中，完全早期病毒學反應(cEVR)預測因子的比較。
圖 4a顯示在具有 IL-28B rs8099917 TT基因型的受試者中，持續病毒學反應(SVR)預測因

子的比較。

圖 4b顯示具有 IL-28B rs8099917 TT基因型的受試者中，完全早期病毒學反應(cEVR)預
測因子的比較。
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